BMSAP (2020) 32:S9-S33
DOI 10.3166/bmsap-2019-0067

ABSTRACTS / ABSTRACTS

Colloque annuel de la Société d’Anthropologie de Paris

1845° réunion scientifique
29-31 janvier 2020

Aix-en-Provence, Maison méditerranéenne des sciences de I’lhomme (MMSH)

Communication invitée du théme « Migrations,
échanges culturels et biologiques en Méditerranée »

Reconstructing the genetic history of Italian
populations: from Y chromosome to biparental markers
Reconstruction de ’histoire génétique des populations
italiennes : du chromosome Y aux marqueurs
biparentaux

O. Semino

ornsem04@unipv.it

Department of Biology and Biotechnology “L. Spallanzani”, Univer-
sity of Pavia, Pavia, Italy

Due to its central and strategic position in Europe and in the Mediter-
ranean Basin, the Italian Peninsula played a pivotal role in the first peo-
pling of the European continent and has been a crossroad of peoples
and cultures since then. A better knowledge of the genetic structure of
the modern Italian population in the wider context of the European
continent and surrounding areas is, therefore, important to reconstruct
the genetic history and demography of Europe, and to evaluate the
impact of ancient and more recent migration events. In this presenta-
tion, I will illustrate the contribution provided by the holandrically
transmitted Male specific region of Y chromosome (MSY) and by
biparental genome markers in the reconstruction of the genetic struc-
ture of modern Italian populations and to shed light on the migration/
expansion events that led to their formation.
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Childbirth is a key factor of human reproductive success and decisive
for the health of both the mother and the offspring. Yet, the incidence
of obstructed labor in humans is strikingly high, in the range of 3-6%
worldwide, mostly resulting from the disproportion of the mother’s
pelvic dimensions and the newborn’s head. Globally, incidences of
obstructed labor and cesarean section are surprisingly variable and
still on the rise. The question why natural selection has not led to a
wider birth canal and reduced obstructed labor represents an evolutio-
nary puzzle with immediate relevance for public health. In my talk, I
will review evidence for natural selection on maternal and fetal body
dimension and show how modern human childbirth evolved as a “com-
promise” that trades off multiple, partly opposing selective pressures.
Drawing from epidemiology and quantitative genetics, I will show why
natural selection has been unable to reduce the rate of cephalopelvic
disproportion and that only weak directional selection for a narrow pel-
vis or a large fetus has been sufficient to give rise to these high rates.
Furthermore, I will show how the regular use of cesarean sections
throughout the last decades has already increased the rate of cephalo-
pelvic disproportion due to the altered selective regime. Maternal and
fetal body dimensions are not only genetically determined but are also
affected by the prenatal and postnatal environment, including nutrition,
which have changed tremendously throughout human history. In the
second part of my talk I will thus show how rapidly improving living
conditions and the resulting increase in body size can challenge child-
birth. Cultural transitions and changes in subsistence strategy may thus
have repeatedly affected childbirth and also contribute to the current
rise of cesarean section rates. Finally, I will briefly discuss ethical and
political challenges involved in this research.
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Bien que H. neanderthalensis soit ’'un des homininés fossiles le
mieux étudié, il est toujours difficile d’expliquer la raison de son
extinction, qui constitue un véritable défi pour la communauté scien-
tifique. Plusieurs hypothéses ont été proposées telles que le change-
ment climatique, I’infériorité intellectuelle, I’exclusion par compéti-
tion, le cannibalisme, et récemment une transition épidémiologique
entre I’Homme anatomiquement moderne et I’homme de Néandertal.
Toutes les hypothéses proposées jusqu’a présent sont invérifiables du
simple fait que I’homme de Néandertal n’existe plus et les données
archéologiques ne sont pas assez discriminantes. C’est pourquoi
nous avons eu recours a la simulation, qui est de plus en plus utilisée
dans les différents domaines des sciences sociales, de la technologie,
de la médecine, pour tester les hypothéses les plus probables sur cette
disparition. Parmi celles-ci, le role d’une épidémie se distingue des
autres hypothéses. Nous avons donc supposé qu’une bactérie Helico-
bacter pylori ayant migré avec ’homme anatomiquement moderne il
y a environ 60 000 ans en Europe pourrait étre a I’origine de cette
disparition. Les résultats indiquent que ce modéle, parfois avancé
dans la littérature scientifique, n’est pas soutenable car il propose
un temps d’extinction de 500 ans, incompatible avec les données
archéologiques. Une épidémie ne peut pas étre la cause de la dispa-
rition des Néandertaliens.
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Au cours de la premiére partie de I’Holocene, des groupes humains ont
fondamentalement transformé leur niche écologique en modifiant leur
mobilité et leurs modes d’exploitation de certaines ressources animales
et végétales. Dans plusieurs régions, ces adaptations ont mené au mode
de subsistance agricole, associ¢ a un nouveau régime démographique
caractérisé par de forts taux de fertilité¢ féminine et de mortalité infan-
tile. Cette transition démographique agricole a notamment été expli-
quée par des changements conjoints des pratiques alimentaires et de
parentalité : modification de la balance énergétique maternelle, réduc-
tion de la durée de 1’allaitement et de I’intervalle post-partum, mode de
sevrage favorisant le succes reproductif par rapport au développement
et a la santé de I’enfant. Cet accroissement démographique représente
la principale force motrice de I’expansion de la niche agricole. Au bord
du Danube, dans les Balkans, des sites archéologiques, ou ont été
notamment découverts de nombreux restes humains, documentent la
sédentarisation de groupes de chasseurs-cueilleurs mésolithiques, 1’in-
tensification de 1’exploitation des ressources dulcicoles et des contacts
directs avec les premiers agriculteurs du Néolithique ainsi que 1’expan-
sion de la niche agricole. En comparant divers marqueurs bioarchéolo-
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giques — démographie radiocarbone, taux de croissance, isotopes sta-
bles, marqueurs d’état sanitaire et trajectoires de croissance — cette
étude interpréte conjointement : les fluctuations démographiques, les
stratégies d’alimentation depuis la grossesse jusqu’au sevrage des
enfants, et 1’état sanitaire des populations Mésolithiques et Néolithi-
ques. Les résultats indiquent un accroissement démographique impor-
tant au moment de ’expansion du Néolithique, attestent d’importantes
différences en termes de stratégies d’alimentation des enfants, confir-
ment I’impact du mode de subsistance agricole sur la santé et la crois-
sance des enfants et suggerent le role des méres dans la diffusion des
comportements alimentaires. La niche agricole a ainsi pu exercer de
nouvelles pressions sur la biologie humaine, notamment par le biais
de nouvelles pratiques d’alimentation des jeunes enfants et stratégies
de parentalité.
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Si I’entomofaune associée aux momies humaines et animales dans
I’Egypte ancienne est relativement bien documentée aujourd’hui, peu
d’études archéoentomologiques ont été consacrées aux momies préhis-
paniques, malgré leur présence dans la plupart des musées du monde.
Sont présentés ici les premiers résultats d’une étude archéoentomolo-
gique et paléoparasitologique réalisée sur un corpus de 11 momies
humaines complétes ou partielles, principalement péruviennes, prove-
nant des collections des Musées royaux d’Art et d’Histoire de Bruxel-
les et des collections du Muséum national d’Histoire naturelle conser-
vées au Musée de ’Homme a Paris. Ces investigations ont permis de
mettre en évidence un grand nombre de restes d’insectes appartenant a
10 ordres distincts et ainsi de proposer quelques hypotheéses initiales,
tant sur les pratiques funéraires que sur 1’état sanitaire de ces anciennes
populations d’ Amérique du Sud. Parallélement a cette étude, une nou-
velle approche a été expérimentée par tomodensitométrie et reconstruc-
tion virtuelle en 3D de certaines régions anatomiques qui ont pu étre
colonisées par des insectes au moment de la mort des individus ou
récemment dans les musées. Ainsi, un nouveau protocole méthodolo-
gique de détection des restes entomologiques a ét¢ mis en place sur
4 corps momifiés du corpus. Ces reconstructions volumiques 3D, a
I’aide de filtres adaptés, ont permis I’exploration non invasive de
paquets funéraires spécifiques au monde préhispanique et le respect
des normes de conservation des musées. Enfin, la détection des restes
d’insectes dans les momies et les paquets funéraires apparait comme un



